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3. Treadmilling: taposémalom
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A diffuzio specialis esete:

Motilitas aktin polimerizacioval Brown-féle kilincskerék

In vitro korulmenyek
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ActA:A protein expressed by the bacterium Listeria monocytogenes that is responsible for the "rocketing" motility of monomer beépilésekor. ksT = termikus energia.

the bacterium throughout the eukaryotic host cell. In addition to other host proteins, ActA binds actin directly. Z:f:,lz:; I)et:gty*-d\i/;ﬁjyz;;Sltef:zir;a(talir;; i‘l'(’:::s":l:g:’;igﬂ:{:g')hez keépest tdl gyors

Erdkifejtés Erdkifejtés MCAK: MT-depolimerizalo

polimerizacioval depolimerizacioval kinezin
MCAK:
() bead in optical trap “Kinezin-13"
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Onszervezodés, vezérelt polimerizacio

Amiloid B-fibrillumok: az Alzheimer plakkok fontos komponensei
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Motorfeherjek

|. Specifikus citoszkeletalis filamentumhoz
kapcsolédnak (DE...)

2. ElImozdulast és erét generalnak
3. Kémiai energiat hasznalnak fel
4. Kémiai energiat kozvetlenul alakitjak

mechanikai munkava (nincs kozbiilsé hé-
vagy elektromos energia)

Ciklusos miikodés - “duty cycle” (munkaciklus)
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Motorfeherjek alaptipusai

I.Aktin alapu
Miozinok: Konvencionalis (miozin Il) és nem-konvencionalis
Miozin szupercsalad (I-XXIV osztalyok). Plusz vég iranyaba mozognak.

2. Mikrotubulus alapu
a. Dineinek: Ciliaris (flagellaris) és citoplazmaris dineinek.
A mikrotubulus mentén a minusz vég iranyaba mozognak.
b. Kinezinek: Kinezin szupercsalad: konvencionalis és nem-konvencionalis.
A mikrotubulus mentén a plusz vég iranyaba mozognak.
c. Dinaminok: MT-fliggé GTPaz aktivitas
Bioldgiai szerep: vakuolaris fehérjevalogatas (pinchase enzimek)?

3. DNS alapi mechanoenzimek
DNS és RNS polimerazok, virus kapszid csomagolé motor, kondenzinek
A DNS fonal mentén haladnak és fejtenek ki erét

4. Rotacioés motorok
FIFO-ATP szintetaz

Bakterialis flagellaris motor

5. Mechanoenzim komplexek
Riboszéma

In vitro aktomiozin motilitas
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Miozin motorfehérje
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A miozin Il molekulak vastag
filamentumokka allnak ossze

JelSletlen izomrost 2P mikroszképos képe
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Kinezin szupercsalad
Processziv motorok, féleg a plusz vég iranyaba mozognak

MOTOR TOOLBOX
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Dineinek

Tipusok: axonemalis és citoplazmaris. Sok alegységes fehérjék (Mr~500 kDa).A minusz vég
iranyaba mozognak. Koordindlt mikodésiik meghajlitja a ciliumot.

Biomolekularis funkciondlis modell:
“In vitro motilitasi proba”
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V".us POrtaIiS motor Virus kapszid mechanikai beroppantas - irreverzibilis folyamat
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FIFO-ATP SZINTETAZ

A Proton
Outside
Mitochondrial

20nMATP 200 nMATP

inner membrane

Inside Diszkrét 120° rotacios lépések
ADP+PI Fl 12
11 * | P |
ATP 10 *: —
c # T
Actin filament 2 7
I W
o
3 5 P
-3
. —
¥ Streptavidin 3 e
2|
o B a 1 o
o
0 50 100 150
15 20 25 30 Time (s) Kinosita

Force (pN)



ROTACIOS MOTOROK II:

Bakterialis flagellum motor
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ko : spontan kitekeredési sebesség
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Fordulatszam: > 20000 rpm
Fogyasztas: |0-16 W
Hatésfok: > 80%
Energiaforras: protonok

a titin kitekeredik

Domén kitekeredés:

1. minden vagy semmi elv szerint

2. nyilvanvalo intermedier nélkul

3. mechanikai stabilitas altal diktalt
hierarchia szerint

Erbvezérelt fehérjegombolyodas:
A titin 6rids izomfehérje nanomanipulalasa
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Gombolyodas kdzben a titin erdt fejleszt
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Mi lehet az olvadt gomboc szerkezete?
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